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背背景景・・目目的的 

１．近年、数種の魚類においても全塩基配列の遺伝子解析の結果、各生物種間で相同な染色体上の

領域（シンテニー領域）が存在することが分かってきた。 

 

２．ヒラメの遺伝子領域を検索して、シンテニーを検討する。 

 

成成果果 

１．ヒラメ由来のＸＹ染色体を含むＢＡＣライブラリー（図１）を作製し、スーパープールスクリーニング系

を確立した。 
 
２．ＳＮＰ（一塩基多型）候補を検索し、検出系を検討し約１２０個のマーカーを開発した。 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
波波及及効効果果               

１．水産生物のシンテニーが明らかとなり、ヒトをはじめとする全ゲノムが分かっている種の既知遺伝

情報が水産生物に応用可能となる。 
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図１ ヒラメ雄（XY)精子由来BACライブラリー


